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MỞ ĐẦU 

Việc sử dụng kháng sinh trong chăn nuôi chưa được quản lý chặt chẽ (về 

liều lượng kháng sinh, cách pha trộn,và dùng kháng sinh theo thói quen) sẽ 

dẫn đến hiện tượng tồn dư kháng sinh trong thực phẩm và các sản phẩm từ 

chăn nuôi gây ảnh hưởng nghiêm trọng đến sức khỏe con người [52]. Nguy 

hiểm hơn cả là tạo ra các chủng vi khuẩn có khả năng kháng kháng sinh. Vấn 

đề vi khuẩn kháng thuốc trong những năm gần đây trở thành vấn đề toàn cầu 

khi ngành chăn nuôi, và đặc biệt là khi chăn nuôi lợn đang phát triển mạnh 

mẽ. Với đặc điểm thời tiết nóng ẩm mưa nhiều ở nước ta, dịch bệnh ở đàn lợn 

nuôi thường xuyên xảy ra. Một trong những biện pháp chính để phòng trị 

bệnh xảy ra trong chăn nuôi lợn là sử dụng thuốc kháng sinh,  không chỉ riêng 

ở Việt Nam mà ở nhiều nước trên thế giới [26] 

 Vi khuẩn kháng kháng sinh luôn là vấn đề quan tâm của các nước trên 

thế giới, đặc biệt là các nước đang phát triển. Theo Son và cs (2011), vi khuẩn 

kháng lại kháng sinh đang tiếp tục gây nên những tổn thất nặng nề về kinh tế 

trong chăn nuôi và gây nguy hiểm đến tính mạng của người bệnh và vật nuôi 

[48]. Vi khuẩn và gen kháng thuốc của vi khuẩn có thể nhanh chóng lan 

truyền ra môi trường, kể cả trong bệnh viện, cộng đồng và trong chăn nuôi. 

Trong khi tốc độ đề kháng kháng sinh ngày càng gia tăng thì việc nghiên cứu 

tìm ra các loại kháng sinh mới để điều trị thì gặp khó khăn. Như vậy trong 

cuộc chạy đua dành ưu thế thì vi khuẩn đang vươn lên dẫn trước. Khoảng 

cách giữa khả năng vi khuẩn biến đổi để trở thành chủng kháng kháng sinh và 

khả năng con người kiểm soát được vi khuẩn đang được nới rộng. Vì vậy, nếu 

chúng ta không có biện pháp làm giảm tốc độ kháng thuốc kịp thời thì sẽ đẫn 

đến hậu quả không có thuốc kháng sinh để điều trị. 

Kháng sinh nhóm beta-lactam được biết đến sớm nhất trong lịch sử 

kháng sinh và có vai trò đặc biệt trong điều trị nhiễm khuẩn. Hiện nay nhóm 

beta-lactam có số lượng kháng sinh lớn nhất, chiếm ba phần tư tổng số lượng 
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kháng sinh đang lưu hành. Trong những năm gần đây, các kháng sinh 

Cephalosporin được sử dụng rộng rãi trong điều trị lâm sàng nói chung và 

trong điều trị thú y nói riêng. Do được sử dụng rộng rãi nên tỷ lệ vi khuẩn đề 

kháng các kháng sinh này là rất cao, nhất là ở các vi khuẩn Gram âm. Hiện 

nay đã xuất hện nhiều chủng vi khuẩn Gram âm sinh men beta-lactamase và 

beta-lactamase phổ rộng (ESBL: Extended Spectrum beta-lactamase) đề 

kháng các kháng sinh nhóm beta-lactam, bao gồm các kháng sinh phổ rộng 

như Cephalosporin. Sinh ESBL vẫn là nguyên nhân chủ yếu gây gia tăng đề 

kháng kháng sinh nhóm beta-lactam ở những vi khuẩn Gram âm như: 

Klebsiella pneumoniae, Pseudomonas aeruginosa đặc biệt là Escherichia coli. 

Trên thế giới đã có nhiều công trình nghiên cứu phát hiện sự tương đồng kiểu 

hình và kiểu gen của các chủng E. coli sản sinh enzyme beta-lactamse được 

phân lập từ bệnh phẩm bệnh nhân, sản phẩm chăn nuôi, và môi trường. 

Vi khuẩn E. coli dễ dàng được phát hiện trong chất thải chăn nuôi (Son et 

al., 2011) [47]. Đây là vi khuẩn chính gây bệnh đường tiêu hóa ở lợn và 

người. Việc quản lý chất thải trong ngành chăn nuôi chưa được thực hiện một 

cách triệt để nên một lượng lớn chất thải lợn được xả thẳng ra môi trường. 

Đặc biệt đối với các hộ chăn nuôi nhỏ lẻ thì việc sử dụng đồ bảo hộ, các công 

cụ hỗ trợ việc ngăn chặn vi khuẩn từ vật nuôi sang người trực tiếp chăn nuôi 

gần như chưa có. Đây là nguy cơ làm cho các vi khuẩn, trong đó có các vi 

khuẩn kháng kháng sinh có trong chất thải chăn nuôi lây nhiễm sang người. 

Đây phải chăng là những nguyên nhân cơ bản làm tăng khả năng kháng kháng 

sinh của E. coli ở đàn lợn và làm lây nhiễm E. coli kháng thuốc cho người 

chăn nuôi lợn (do thường xuyên tiếp xúc với chất thải chăn nuôi). 

Để làm sáng tỏ hiện tượng lây truyền gen kháng thuốc của vi khuẩn E. 

coli từ vật nuôi sang người, tôi thực hiện đề tài khoa học“Nghiên cứu đặc 

điểm sinh học phân tử gen kháng Cephalosporin của vi khuẩn E. coli sản 


